Additional file 1. PCA loadings

De Preter data set

Variable PC1 _|Variable PC2 _|Variable PC3
RRM2 0,1257 [SCN3A 0,1288 [ALB 0,1700
PRC1 0,1194 [RGS7 0,1281 [APOH 0,1573
MLF1IP 0,1190 [zFPMm2 0,1173 [ORM1 0,1542
CCNBI1 0,1148 [FAM70A 0,1133 [LOC100133662 /// RPS4Y1 -0,1519
TYMS 0,1134 [SLCI8A2 0,1107 |FGG 0,1493
CENPF 0,1102 [sCG2 0,1097 [TF 0,1399
GAL 0,1092 [NTRK1 0,1081 [HP /// HPR 0,1334
FAM64A 0,1075 [RNFI1 0,1073 |AMBP 0,1316
FOXM1 0,1075 [TBC1D9 0,1067 [C4BPA 0,1293
CDC20 0,1074 |GCH1 0,1016 |AHSG // LOC100131613 0,1212
NUSAP1 0,1073 [NTSDC2 0,0979 |APCS 0,1209
KIAA0101 0,1041 [CRNKLI 0,0962 [XIST 0,1191
ASCL1 0,1027 [PCDHAL /// PCDHAL0 /// PCDHAL1 /// PCDHAI2 /// 0,0956 [FGL1 0,1187
PCDHAI3 /// PCDHA2 /// PCDHA3 /// PCDHA4 /// PCDHAS
/// PCDHAG /// PCDHAT /// PCDHAS /// PCDHAS9 ///
PCDHACI1 /// PCDHAC2
TPX2 0,1024 |NOL4 0,0953 |ORM1 /// ORM2 0,1187
TOP2A 0,1021 |SERPINA3 -0,0949 |CYP2C8 0,1136
CKS2 0,1010 |FNBPIL 0,0948 |FGB 0,1130
DTL 0,1009 [PLXNC1 0,0929 |HMGCS2 0,1128
BUBIB 0,1001 [MFF 0,0927 |SAA4 0,1124
DLK1 0,0997 |CAMTAL 0,0921 |SERPINA3 0,1121
MCM2 0,0996 |AMIGO2 0,0920 [ARGI 0,1104
PBK 0,0987 EIS2 0,0910 |GC 0,1104
BIRCS 0,0987 |ZNF804A 0,0899 [HPX 0,1104
PRIM1 0,0987 [MEISI 0,0898 [AGT 0,1096
DYNCII1 -0,0962 |AKAP11 0,0895 RBP4 0,1090
CDHI19 -0,0955 |DOCK4 0,0877 |FGA 0,1068
PTTGI1 0,0932 |PRKCB 0,0872 |KNGI 0,1064
CCNB2 0,0927 |OPHNI 0,0865 C3 0,1063
GINS2 0,0919 |SLC39A8 -0,0864 |CYP2B6 /// CYP2B7P1 0,1052
MATN2 -0,0918 |DDC 0,0856 0,1039
ZMAT4 0,0915 |GNAII 0,0854 |CP 0,1036
TRIP13 0,0908 |SLCI8AL 0,0844 |APOAIL 0,1035
YCN 0,0897 |RGS5 0,0843 |SERPINC1 0,1023
SPOCK2 -0,0897 |CALBI 0,0841 |LBP 0,1019
V2B -0,0881 |EPHAS 0,0836 |CYP2EI 0,1017
MELK 0,0874 [FAM69A 0,0834 [SPARCLI -0,1012
MCM6 0,0872 |PRKCZ 0,0829 |ALDOB 0,1001
'UBE2C 0,0870 |JUP /// KRT19 0,0829 |CRP 0,0976
ASPM 0,0868 [HP /// HPR -0,0825 |CACNA2D3 0,0970
POSTN 0,0866 |GP1BB -0,0823 |APOB 0,0968
KIF2C 0,0862 [APOD -0,0822 |MEIS2 0,0835
ABCA8 -0,0847 |FUCAL 0,0817 |INCAN -0,0829
ZWINT 0,0842 [CDKSR1 0,0816 [PRAME -0,0821
CUX2 0,0833 [NAPIL3 0,0812 |IGH@ /// IGHGI /// IGHG2 /// IGHM /// IGHV4-31 -0,0819
ARHGAP15 -0,0827 |MAB2IL1 0,0808 X1 -0,0797
APOD -0,0817 |RABGAPIL 0,0807 [DDX3Y -0,0788
DDX1 0,0802 [ZCCHC14 0,0806 |STC1 -0,0787
KIF20A 0,0802 [ATP6VIG2 0,0804 |ZMAT4 -0,0770
SCG2 -0,0796 |BAI3 0,0803 |P2RXS -0,0769
KIF15 0,0794 |RAMP3 0,0793 |GJAL -0,0756
SST -0,0792 |C4A/II C4B -0,0785 |HOXC4 /// HOXC6 0,0752
MYBL2 0,0792 |SV2B 0,0776 |ODZ4 -0,0750
MAP1A -0,0780 |NEBL 0,0772 |DDC 0,0747
NAV3 -0,0772 |FGF13 0,0758 |DBH 0,0745
LOC100133662 /// RPS4Y 1 -0,0768 |NRCAM 0,0757 |SIX3 -0,0726
LMO3 0,0758 |DNAJC6 0,0757 |RGS5 0,0726
CPEB1 -0,0755 'AFR -0,0755 |FZD2 -0,0717
SEMA3B -0,0753 |FOXC1 -0,0739 |EYAI 0,0714
GMNN 0,0753 [KIAA1598 0,0739 |GSTAI 0,0695
SMC4 0,0752 |MRPLA8 0,0738 [ATF3 -0,0685
TMEM194A 0,0746 |ZNHIT3 0,0738 |C3 0,0682
DLGAPS 0,0737 |CDHI8 0,0736 |CALCB -0,0679
KIF4A 0,0723 [MIA -0,0731 |TFAP2B 0,0675
NMU 0,0723 |GSPT2 0,0730 |JUP /// KRT19 0,0668
CEBPD -0,0721 |EGFR -0,0729 |IL7 0,0662
PCNA 0,0709 [SST -0,0717 |PHGDH -0,0659
PTPRI -0,0702 |SERPINGI -0,0708 |LMO3 -0,0655
HRASLS3 -0,0702 |CDHI19 -0,0707 |SLCO3A1 0,0644
MIA -0,0698 |CACNA2D3 0,0703 |[JARIDID -0,0640
RNASEH2A 0,0696 [ALDOC 0,0695 |NTRKI 0,0629
JUP /// KRT19 -0,0688 |KIAA1107 0,0693 |THBS4 -0,0628
CACNA2D3 -0,0686 |C3 -0,0690 |SERPINFI -0,0626
CCL2 -0,0685 |ZNF91 0,0687 -0,0617
ADCY2 /// LOC100133953 -0,0682 |DBH 0,0687 |MMP12 -0,0614
-0,0679 |TFAP2B 0,0687 |DNAJBI -0,0608
TWIST1 0,0678 [HOXC4 /// HOXC6 0,0685 |HBGI /// HBG2 0,0606
INR4A3 -0,0677 |EYAI 0,0685 |ZFPM2 0,0599
D2 0,0672 |ABCA8 -0,0684 |TWIST1 -0,0598
COPG2IT1 -0,0672 |ORM1 -0,0683 |INSM1 0,0597
'HGD] 0,0671 |GPR22 0,0677 |NHLH2 -0,0595
INTRK1 -0,0670 |ST6GALNACS 0,0668 |EIF1IAY -0,0594
S100B -0,0670 [ALB -0,0662 |SERPINE2 0,0589
CRYAB -0,0667 0,0659 |DLK 0,0580
ODZ4 0,0660 |ELAVLA 0,0658 |GABBRI /// UBD 0,0563
PMP2 -0,0658 [ID2/// ID2B -0,0657 |[HOXD11 -0,0558
SLCI8A2 -0,0653 [MAL -0,0649 |IGH@ /// IGHAL /// IGHA2 /// IGHV3OR16-13 /I/ -0,0558
LOC100126583
MGC39900 /// TMSL8 0,0651 [ADRB2 0,0649 [NEFL -0,0556
PTN -0,0644 |APOB -0,0646 |SLCI18A2 0,0554
MAL -0,0644 [POSTN 0,0646 [CALB1 0,0550
INRXN3 -0,0642 [CNTNAP2 0,0642 |[RET -0,0544
SOX10 -0,0639 |TDRDI12 0,0630 |GCHI 0,0544
PLP1 -0,0635 [SOX10 -0,0627 [ADAMTS3 -0,0538
P2RX5 0,0629 [LYZ 0,0622 [HLA-DMA -0,0538
CRISPLD2 -0,0622 |GOLSYN 0,0619 |VIP -0,0536
NEFH -0,0616 [DPP6 0,0615 [Sv2C -0,0535
PLAT -0,0609 (PMP2 -0,0615 [PRNP -0,0533
COX7Al -0,0609 PLP1 -0,0612 (ODZ3 0,0532
DET1 0,0609 [DETI 0,0609 [DDX1 -0,0527
HBB 0,0600 [MT2A -0,0608 (CCL18 -0,0515
RELN -0,0597 |APOH -0,0607 [MAL -0,0502
NR4A2 -0,0596 [TST -0,0607 [ELAVL4 0,0501
BAMBI 0,0595 [SLCO3Al 0,0601 [PLACS8 -0,0501
ASPA -0,0594 [TH 0,0589 [MRPLA48 -0,0497
MMP9 0,0591 [SERPINFI -0,0588 [PTPRH 0,0495
LOC100129762 /// PRUNE2 -0,0588 [HLA-DQAI /// HLA-DQA2 0,0585 |EPB41L4B 0,0491
RCAN2 -0,0583 [CD53 0,0577 |TAGLN -0,0482




HLA-DMA

ST6GALNAC2
FAM70A
SRPX

ADAMTS1
C4A/// C4B
SLCO3Al
MAOB

TACI
[EPHAS
ZNHIT3
ALDOC
SIX3
DDX3Y
ATP6VI1G2

DNASEIL3
MAGEA4

CTorfl6

HOXC4 /// HOXC6
TG

GAGE12F //l GAGE12G /// GAGE121/// GAGE2A /// GAGE2B

/// GAGE2E /Il GAGE4 /// GAGE7
BAG3
RGS7
RNF11
PRNP
RAB3B
TH

NCAN
SERPINAS
CTNNALI
CCL19

GAGEI1 /// GAGE12B /Il GAGE12C /Il GAGE12D ///
GAGEI2E /I GAGE12F /Il GAGE12G /// GAGE12H ///
GAGE121/// GAGE12J //l GAGE13 /// GAGE2A /Il GAGE2B
/// GAGE2C /// GAGE2D /// GAGE2E /I GAGE4 //l GAGES /I/

GAGES6 /// GAGET /I GAGES
KIAA1598

PPL

MAGEAL0Q

SPARCLI1

CRH

FOXC1

EYAI

BHLHB2

-0,0581
-0,0580
-0,0574
-0,0574
-0,0572
-0,0572
-0,0567
-0,0561
-0,0560
-0,0560
0,0559
-0,0555
0,0552
-0,0551
-0,0550
0,0536
-0,0536
-0,0533
0,0531

-0,0530
-0,0530
-0,0529
0,0528
-0,0525
-0,0521
-0,0520
0,0516
-0,0515
0,0515

0,0510
-0,0505
-0,0504
-0,0503
-0,0496
0,0496
-0,0495
-0,0492
-0,0490
0,0486
-0,0485
0,0483
-0,0477
-0,0475
0,0472
-0,0472
0,0467
-0,0461
-0,0461
-0,0460
-0,0458
0,0456
-0,0455
-0,0452
-0,0452
-0,0449
-0,0448
-0,0446
0,0444
-0,0443
-0,0443
-0,0439
-0,0437
-0,0436
0,0429
-0,0428
-0,0427
-0,0427
-0,0425
0,0425

-0,0425
-0,0420
-0,0415
0,0414
-0,0412
0,0408
-0,0408
-0,0408
-0,0408
-0,0407
0,0405

-0,0402
-0,0400
0,0396
-0,0393
-0,0389
-0,0388
0,0388

-0,0383
-0,0381
-0,0379
-0,0378
-0,0375
-0,0368
0,0367
-0,0366
-0,0361
-0,0361
0,0355

-0,0351
-0,0349
-0,0347
-0,0345
-0,0342
0,0339
0,0338
-0,0335

LOC100129762 /// PRUNE2
EPB41L3

CD48

CCL19

KIAA0746 /// SERINC2

CRYAB
ARGl
MGC39900 /// TMSL8
PIK3R3
GPM6B
RBP4
PRC1

CRP
A2BP1
S100B
GADD45B

SERPINE2

RCAN2

PHGDH

AHSG /// LOC100131613
C4BPA

ST6GALNAC2
ORMI1 /// ORM2
MT1H
ECHDC2
CYP2C8
APCS

VSNLI

ASS1

RELN
COPG2IT1
CIS

HLA-DRB4

TWIST1

APOA2

MTIE

CYP2B6 /// CYP2B7P1
ODZ3

CP

PRAME

INSM 1

NMU

HBGI /// HBG2
LMO3

CEBPD

TRBCI1 /// TRBC2 /// TRBV19
C2CD2

'TRBC1

FZD2

SELL

TPX2

LBP
SERPINC1
CXCL2
PRIM1
GMNN
HOXDI11
ODZ4

0,0575

0,0575

0,0574
0,0573
0,0564
0,0558
0,0558
-0,0557
-0,0551
-0,0548
-0,0545
-0,0544
-0,0544
-0,0536
0,0535

-0,0535
-0,0532
-0,0531
-0,0531
0,0531

0,0528
-0,0525
-0,0522
0,0519
-0,0516
0,0516
-0,0516
-0,0514
-0,0513
-0,0512
-0,0512
-0,0512
0,0506
-0,0506
-0,0505
-0,0505
0,0496
-0,0496
-0,0495
0,0493
0,0492
-0,0489
-0,0486
-0,0486
-0,0486
0,0483
-0,0483
0,0482
0,0479
0,0479
0,0478
0,0477
0,0473
-0,0472
0,0471

-0,0470
0,0469
0,0465

-0,0462
-0,0460
-0,0458
-0,0453
-0,0450
-0,0446
-0,0443
0,0440
-0,0437
-0,0437
0,0436
-0,0431
-0,0430
0,0426
0,0426
-0,0426
0,0422
-0,0421
-0,0420
0,0418
-0,0417
-0,0416
0,0415

-0,0414
-0,0413
-0,0412
-0,0411
0,0411

-0,0410

-0,0409
0,0407
-0,0404
0,0403
-0,0403
-0,0401
0,0399
-0,0395
0,0395
-0,0395
0,0392

0,0389
-0,0389
-0,0386
-0,0383
0,0382
0,0376
-0,0376
-0,0375

TST
CAMTAL
SELL
AKAP7
HBB
ASPN
SERPINAS
APOD
TPX2
FAIM3
CNTNAP2
NDN
IGK@ /// IGKC

SLC18AL

HLA-DRA

ALDHIA2

IGL@ /// IGLC2 /// IGLV2-14
DLGAPS

MAB21L2

DET1

MTIE

C4A/// C4B

SST

NRCAM

PRKCA

GPM6B

HLA-DQALI /// HLA-DQA2
1FI44L

'TRBCI /// TRBC2 /// TRBV19
C2CD2

SFRP1

TCLIA

FAM69A

COX7Al

BAMBI

ALDOC

PDGFRA
MRPL3
MYCN
CI1S
CD52
PLP1
COPG2IT1
FOS
CDH19
C20rf43
GPR22
FOXC1
BHLHB2
GP1BB
CPEBI
CUX2
MT1P2
ZNF804A

FOSB

ECHDC2
TOP2A
SNFILK
SERPING1
ANGPTL7
MAGEA3
CRNKL1
ARHGAP15

0,0472
0,0466
-0,0462
0,0459
0,0454
0,0453
0,0452
-0,0450
-0,0449
-0,0444
0,0443
-0,0439
-0,0438
-0,0438
-0,0437
0,0433
0,0433
0,0432
0,0429
-0,0427
-0,0425
-0,0418
-0,0417
0,0415

-0,0410
0,0408
0,0404
0,0403
0,0401

-0,0396
-0,0394
-0,0392
-0,0392
-0,0390
-0,0388
-0,0386
-0,0385
-0,0385
0,0381

-0,0381
0,0380
0,0379
-0,0379
0,0378
-0,0377
-0,0376
-0,0376
0,0372
-0,0372
-0,0370
-0,0369
0,0368
-0,0367
-0,0367
0,0358
-0,0355
-0,0352
-0,0352
0,0350
-0,0350
-0,0350
0,0349
-0,0346
-0,0345
0,0342
0,0341

-0,0340
-0,0338
0,0331

-0,0331
-0,0330
0,0328
0,0327
0,0327
0,0326
-0,0323
0,0320
0,0319
0,0319
-0,0311
-0,0307
-0,0306
0,0304
0,0302
-0,0300
0,0297
-0,0292

-0,0291
0,0287
-0,0286
-0,0286
0,0285
-0,0285
0,0285
-0,0281
0,0281
-0,0280
-0,0279

0,0279
0,0278
-0,0275
0,0275
-0,0274
0,0274
-0,0270
-0,0269




GAGEL1 /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE121/// GAGE12)
/// GAGE2A /Il GAGE2B /// GAGE2C /// GAGE2D /// GAGE2E
/// GAGE3 /// GAGE4 /Il GAGES /Il GAGE® /Il GAGET /Il
GAGES

MTIH

CXCL2

MET

GAGE1 /// GAGE12F //l GAGE12G /// GAGE121/// GAGE12J
/// GAGE2A /Il GAGE2B /// GAGE2E /// GAGE4 /// GAGES ///
GAGE®G /// GAGET

MRPLAS

CRNKL1

CYP11B1

GAGE12B /// GAGE12C /// GAGE12D /// GAGE12E /]
GAGE12F /// GAGE12G /I GAGE12H //l GAGE121///
GAGE13 /// GAGE2A /I GAGE2B /// GAGE2C /// GAGE2E ///
GAGE#4 /// GAGES /Il GAGE6 //l GAGET

CCL18

MT1X

ZFPM2

AKAP7

AKR1C2

CDH18

ASS1

ARIDSB

HSD3B2

1.7

HBAI /// HBA2

CYPI1AL

CYP21A2

FUT9

SLC47A1
XAGEIA /// XAGEIB /// XAGEI1C /// XAGEID /// XAGE1E

FGF13
JARIDID
C7

PTPRD
MX1
MAGEAL
CXCL9
SLC18AL
CDKSR1
SERPING1
NHLH2

GABBRI1 /// UBD
TST

DHCR24
PLXNCI1
RAMP3

DDC

IGH®@ /// IGHA1 /// IGHA2 /// IGHV3OR16-13 /I/
LOC100126583

BAI3

AMPH

TCLIA

SLC39A8

C3

CALCB

SI00A8
IGHM
MFF
HSPA6
TRBC1

ZNF804A
A2BP1
PLACS
POU2AF1
IGF2

KNG1
GNAII
HLA-DRB4

THBS4
PTAFR
APOH
TAGLN
FAM69A
INOL4

DOCK4
PRKCA

0,0329

-0,0326
-0,0326
0,0325
0,0325

0,0323
0,0320
-0,0319
0,0315

0,0315
-0,0314
-0,0313
-0,0311
-0,0306
-0,0306
0,0305
-0,0302
-0,0302
-0,0300
0,0300
-0,0294
-0,0290
0,0273
-0,0272
-0,0270
-0,0268
-0,0260
0,0257

0,0255
-0,0254
-0,0253

-0,0250
-0,0246
0,0242
-0,0241
-0,0239
0,0236
-0,0231
0,0228
-0,0228
-0,0226
0,0225
-0,0222
-0,0221
0,0220
-0,0220
-0,0219
-0,0216
-0,0213
-0,0213
-0,0212
0,0212
-0,0212
-0,0210
-0,0208

-0,0204
0,0201

-0,0201
-0,0200
0,0199
-0,0195
-0,0193
-0,0185
-0,0181
-0,0173
-0,0173
0,0171

-0,0171
0,0169
0,0169
-0,0166
-0,0163
0,0160
0,0159
-0,0159
0,0159
0,0158
0,0153
-0,0152
-0,0147

0,0146
-0,0146
0,0143
0,0138
0,0136
0,0135
-0,0133
0,0132

-0,0130
-0,0129
0,0128
-0,0125
-0,0123
0,0122

-0,0116
0,0113

DDAH1

KIAA0101
SIX3
PTGDS
DIRAS3

MMP12
COX7Al

S
=5

GPNMB

DYNCIII

DLK1

INRXN3

MAGEA3

KCNK3

ADCY2 /// LOC100133953

MT1X
NUSAP1
XAGEI1A /// XAGEIB /// XAGEIC /// XAGEID /// XAGE1E

F12
ASCL1
GJAL
STAR
TAGLN
RGN
AKAP7
ADAMTS3
MYBL2
IGH@ /// IGHG1 /// IGHG2 /// IGHM /// IGHV4-31
NR4A2

TEX14

GAGE1 /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE121/// GAGE12J
/// GAGE2A /Il GAGE2B /Il GAGE2C /// GAGE2D /// GAGE2E
/// GAGE3 /// GAGE4 /Il GAGES //l GAGES® /// GAGET /Il
GAGES

CTGF

CKS2

ITGA8
NEFH
PMP22
RRM2
FAIM3
MX1
AGTR1
EPB41L4B
DNAJB1
FOXM1
ABCB1

RNASEH2A
IGH@ /// IGHAL /// IGHA2 /// IGHV3OR16-13 ///
LOC100126583
BAG3

CGA

KIF15

CD74

IGK@ /// IGKC
SLC47Al1
MMP9

MCM2

FOS

GRP

AKR1C2

RET

GABRB1

GAGE12F //l GAGE12G /// GAGE121/// GAGE2A /// GAGE2B
/// GAGE2E /// GAGE4 /// GAGE7

CUX2

NEFL

0,0373

0,0370
-0,0367
-0,0363
0,0362

0,0361
0,0357
-0,0351
0,0351

0,0350
0,0346
-0,0345
-0,0344
0,0342
0,0341

0,0341

-0,0340
-0,0340
0,0336
0,0334
-0,0331
-0,0330
0,0330
-0,0328
-0,0327
-0,0326
-0,0324
-0,0324

-0,0323
0,0321
-0,0320

-0,0317
-0,0316
0,0314
-0,0307
0,0306
-0,0302
0,0295
-0,0295
-0,0293
0,0289
-0,0286
-0,0284
0,0284
-0,0282
-0,0280
-0,0278
0,0277
0,0269
0,0263
0,0262
0,0262
-0,0259
0,0259
-0,0258

-0,0255
0,0254

0,0250
-0,0247
0,0246
0,0245
0,0245
-0,0244
0,0240
0,0239
-0,0238
-0,0232
0,0227
-0,0227
0,0226
-0,0225
-0,0225
0,0224
0,0223
-0,0220
-0,0220
0,0207
0,0196
0,0196
-0,0195

-0,0193
-0,0193
-0,0192
-0,0191
0,0189
0,0187
0,0185
0,0173

0,0168
-0,0167
-0,0166
-0,0166
0,0165
-0,0162

-0,0161
-0,0158

ARIDSB

CDK5R1
HLA-DPB1
GPNMB
NT5SDC2

CD74
RALYL

GNAII

NR4A2
POU2AF1

L8
RNASEH2A
ST6GALNAC2
FAM70A
MAPIA
TDRDI12
CTNNALI
ST6GALNACS
SLC47AL
AKAPI1
MT1X
RAMP3
PTAFR

SRPX
NUSAP1
CCL19
GSPT2

EFEMP1
MAOB
CEBPD

KIF4A
SI00A8

PTN

1D2 /// ID2B
UBE2C
INOL4
SPOCK2
HBAI /// HBA2
DIRAS3
PRKCB
CD53
CYP21A2
STAR
RGS7
ABCA8
CD163
C7orfl6
POSTN

CALY
ZNF91

VSNLI
DYNCIII
ZCCHC14
TEX14
RABGAPIL
BAI3
ABCB1
TACI
CYR61
MAGEAL0Q

MGC39900 /// TMSL8
GADD45B

CCNB2

GOLSYN

FOXM1

ADAMDEC1

CKS2

GRP

MET

SCG2

MATN2

PMP22

IGF2

SMC4

GAGE12F /// GAGE12G /I GAGE121/// GAGE2A /Il GAGE2B
/// GAGE2E /I GAGE4 //l GAGET
CDH18

NR4A3

TYMS

MCM2

KIF2C

-0,0265

-0,0259

-0,0259
-0,0255
0,0255
0,0253

-0,0251
-0,0250
-0,0249
-0,0245
-0,0243
0,0242
-0,0241
0,0240
-0,0239
0,0238
0,0236
-0,0234
0,0233
0,0231

0,0231

-0,0230
0,0225

0,0218
-0,0216

0,0216
-0,0214
-0,0213

-0,0211
-0,0210
0,0206
0,0206
-0,0204
0,0204
0,0203
-0,0202
0,0201

-0,0200
0,0196
-0,0195
-0,0194
0,0194
0,0190
0,0189
-0,0188
0,0185

-0,0183
0,0180
-0,0178
-0,0175
0,0172
0,0172

-0,0171
-0,0171

0,0169
-0,0169
0,0169
0,0168
-0,0168
0,0166
0,0163
-0,0160
-0,0158
-0,0155
0,0155

-0,0153
0,0152
0,0151

-0,0149
-0,0148
0,0146
-0,0144
0,0144
0,0141

0,0138
-0,0137
0,0136

-0,0135
-0,0134
0,0132
-0,0131
0,0130
0,0129
0,0126
-0,0123

0,0122
-0,0121
00118
00117
00117
00117

-0,0116
-0,0114




FGL1
SERPINF1
SERPINE2

AMBP
GJAL
C4BPA
FDX 1
MAB21L2

TDRDI12

APOC3

MAGEAS9 /// MAGEA9B
MEIS2

RGN

HMGCS2

APCS

AHSG /// LOC100131613
(ORMI /// ORM2

ABCB1

HPX

SELL

GC

SERPINC1

SAA4

HBG!1 /// HBG2

CALBI

FGA

FUCAL

TBCID9

CYP2B6 /// CYP2B7P1

CRP

PCDHALI /// PCDHAI0 /// PCDHAL 1 /// PCDHAI12 /I/
PCDHAI13 /// PCDHA2 /// PCDHA3 /// PCDHA4 /// PCDHAS
/// PCDHAG /// PCDHAT /// PCDHAS /// PCDHAS9 ///
PCDHACI1 /// PCDHAC2

CP

'VSNL1

FGB

HP /// HPR

SFRP1

IGK@ /// IGKC

CARTPT

D2 /// ID2B

PIK3R3

DPEP3

SV2C

DDAH1

HLA-DQALI /// HLA-DQA2
IGL@ /// IGLC2 /// IGLV2-14
NDN

AGT
GPR22
EFEMP1

“D52
KIAAO0746 /// SERINC2

EPB411L4B

'TRBCI /// TRBC2 /// TRBV19
ST6GALNACS

GSPT2

MEIS1

0,0110
-0,0110
-0,0110
0,0110
0,0109
-0,0105
0,0104
0,0102
0,0101

-0,0098

0,0097
0,0096
-0,0095

0,0094
-0,0092
0,0092
-0,0092
-0,0091

0,0090

0,0075
0,0074
0,0073
0,0072
0,0070
0,0068
-0,0065
-0,0065
0,0064
0,0063
-0,0063

-0,0028

-0,0027
-0,0026
-0,0025
-0,0025
0,0025
0,0024

0,0024
0,0023
0,0023
-0,0022
0,0021
0,0021
0,0020

-0,0018
-0,0015
0,0015
-0,0012

BUBIB
TNS3
MATN2
CYR61

MAGEA9 /// MAGEA9B

PPL

GAGE1 /// GAGE12B /// GAGE12C /// GAGE12D /I/
GAGEI2E /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE12H /I/
GAGE121/// GAGE12] //l GAGE13 /// GAGE2A /// GAGE2B
/// GAGE2C /Il GAGE2D /// GAGE2E /// GAGE4 //l GAGES /Il
GAGESG /// GAGET //l GAGE$

KIF20A

DTL

DNASEIL3

LOC100133662 /// RPS4Y 1

DHCR24

DPEP3

SPP1

GAGE1 /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE121/// GAGE12]
/// GAGE2A /// GAGE2B /Il GAGE2E /// GAGE4 /// GAGES ///
GAGESG /// GAGE7

SI00A8

L
GAGE12B /// GAGE12C /// GAGE12D /// GAGE12E /]
GAGE12F /// GAGE12G /I GAGE12H //l GAGE121///
GAGE13 //l GAGE2A /Il GAGE2B /// GAGE2C /// GAGE2E ///
GAGEA4 /// GAGES /Il GAGE6 //l GAGET
JARIDID
(CRISPLD2

MAGEAI 1
TFI44L
PTTGI
PBK

CDC20
IGL@ /// IGLC2 /I IGLV2-14

C7

OLFML2A

TMEMI194A
HBB

MYCN
FILIP1L
C20rf43
CYPI7AL

HLA-DMA

GABBRI1 /// UBD
CARTPT
MAGEA10

ATF3
DDX3Y
CENPF
NPY

0,0158
-0,0158
0,0158
-0,0157
-0,0154
0,0154
0,0154
0,0154
0,0152
-0,0151

0,0151
0,0148
0,0147

-0,0147
0,0145
0,0143
-0,0141
-0,0139

-0,0133

-0,0133
0,0133
0,0127
0,0122
0,0119
-0,0117
-0,0116
0,0115
0,0111
-0,0111
0,0107
0,0103
0,0102
-0,0100
-0,0096
-0,0096
0,0095
-0,0091

-0,0091
-0,0089
0,0086
0,0085

0,0083
0,0082
0,0077
-0,0076
-0,0073
0,0071

0,0070

0,0035

0,0035
-0,0029
-0,0029
-0,0027
-0,0027
0,0023

0,0021
-0,0018
-0,0017
0,0017
0,0012
0,0009
-0,0009

-0,0008
-0,0007
-0,0005
0,0005

ASCL1

CXCL14

KIAA0746 /// SERINC2
ZWINT

MMP9

HRASLS3

PBK

MLF1IP

MFF

MELK

TMEM194A

GMNN

GAGE12B /// GAGE12C /// GAGE12D /// GAGE12E /]
GAGE12F /// GAGE12G // GAGE12H //l GAGE121///
GAGE13 //l GAGE2A /Il GAGE2B /// GAGE2C /// GAGE2E ///
GAGE#4 /// GAGES /Il GAGE6 //l GAGET

ATP6V1G2

NPY

F12

ASPM

DHCR24

GAGE1 /// GAGE12B /// GAGE12C /// GAGE12D /I/
GAGEI2E /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE12H /I/
GAGE121/// GAGE12] /// GAGE13 /// GAGE2A /I GAGE2B
/// GAGE2C /Il GAGE2D /// GAGE2E /// GAGE4 //l GAGES /Il
GAGESG /// GAGET //l GAGE8

CCNBI1

CRISPLD2

ADRB2

CTGF
TBCID9
PPL
TRIP13
MAGEAL
AKR1C2
MAB2ILI1
CENPF
FUCAL
RNFI11
MAGEA9 /// MAGEA9B

KIF20A

AMIGO2

ADCY2 ///LOC100133953
D] C6

DNASEIL3

MAGEA6G

INEBL

GAGE1 /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE121/// GAGE12J
/// GAGE2A /Il GAGE2B /// GAGE2E //l GAGE4 /// GAGES ///
GAGE®G /// GAGET

XAGEI1A /// XAGEIB /// XAGEIC /// XAGEID /// XAGE1E

HLA-DRB4

GAL

PCNA

FAM64A

PIK3R3

GAGE1 /// GAGE12F //l GAGE12G //l GAGE121/// GAGE12)
/// GAGE2A /Il GAGE2B /Il GAGE2C /// GAGE2D /// GAGE2E
/// GAGE3 /// GAGE4 /Il GAGES //l GAGES® /// GAGET /Il
GAGES

NMU

DCN

FGF13

KIAA0101

(OPHN1

GINS2

PCDHAI /// PCDHAI0 /// PCDHALI1 /// PCDHAI12 /I/
PCDHAI13 /// PCDHA2 /// PCDHA3 /// PCDHA4 /// PCDHAS
/// PCDHAG /// PCDHAT /// PCDHAS /// PCDHAS9 ///
PCDHACI /// PCDHAC2

DDAH1

CYPI7AL

CYPIIBI

DPEP3

00112
-0,0112
-0,0112
00111

00111

-0,0111
00111

0,0110
-0,0110
0,0110

0,0109
0,0109
-0,0109

0,0105
0,0105
-0,0101
-0,0100
0,0098

-0,0096

-0,0094

-0,0060
-0,0060
-0,0059
-0,0058
-0,0057
0,0053
-0,0052
0,0049
0,0048
0,0047
-0,0047

-0,0027

0,0026
0,0025
0,0023
-0,0020
0,0018
-0,0016

0,0006
-0,0005
-0,0004
-0,0003




VIP 20,0005 |ARIDSB 20,0003 |CPBI 0,0002
KCNK3 0,0004 |FDX1 00002 [RCAN2 0,0002
ITGB2 20,0004 |MAGEA4 20,0002 |CDC20 -0,0001
APOAL 0,0003 [BHLHB2 20,0001 |CYPI1AL 0,0001
ALDHIA2 -0,0003 |HSD3B2 0,0001_|ITGA8 0.0000
McArdle/Wilzén data set

Variable PC1 _|Variable PC2 _|Variable PC3
PLPI 20,0993 [FOXMI 0.106] |LOCI00133662 /// RPS4Y1 01002
51008 20,0919 |FABP4 0,1039 [PENK 0,0988
APOD 20,0917 |RRM2 0.1010 |cux2 0,0862
CDH19 0,0893 |KIF11 0.1006 [ASSI 0,0805
ABCAS 20,0886 |ASPM 00940 |GULP1 0,0746
FXYD1 -0,0836 |IGH® /// IGHG! /// IGHG2 /// IGHM /// IGHV4-31 00939 |DLKI 00743
ARHGAP15 20,0835 |BUBIB 00932 |ATP10D 00739
ERBB3 20,0792 |KIF4A 00911 |GLDC 00724
SEMA3B 20,0790 |PBK 00895 [DDX3Y 0,0670
ST6GALNAC2 20,0786 |ST6GALNACS 20,0866 |DUSP4 0,0657
PMP2 20,0784 |DTL 00861 [SEMASA 0,0635
ITIHS 20,0782 |CDKN3 00850 [EFS 0,0611
MAL 20,0761 |KIF15 00848 |IL8 0,0610
SERPINA3 20,0756 |CDC20 00845 |GAL 0,0606
ALDHIALI 20,0755 |ALDHIA2 00838 [EIFIAY 0,0582
ASPA 20,0746 |ZWINT 0,0833 [JARIDID 0,0577
ISL1 00743 |TTK 00830 [ETV1 0,0563
MYOT 20,0741 |FAM64A 00820 |KIFIS 0,0551
CRYAB 20,0736 |KIF20A 00809 [RAII4 0,0523
RELN 20,0731 |EFEMPI 00795 |MFAP4 0,0521
PTPRZI 20,0712 |CCNB2 00788 [KIF20A 00517
GPM6B 20,0710 |CREBS 20,0786 |CHODL 00517
COLI4Al 20,0709 |ESPLI 00785 |CRABP1 0,0511

20,0697 |cDC2 00783 |CKS2 0,0502
NR4A2 20,0685 |TPX2 00782 [FAMG4A 0,0502
VIP 20,0683 |RAMP3 20,0779 |PTX3 0,0501
NRN1 20,0680 |NEK2 00776 |HSPAG 0,0493
S0X10 20,0673 |PTTGI 00764 |TWISTI 0,0492
GPR126 20,0667 |KIF14 00763 [SLC19A2 0,0490
HEPH 20,0662 |sv2C 20,0763 |SNX7 0,0486
CHLI 20,0652 |TOP2A 00760 |CXCL2 0,0474
MATN2 20,0650 |SERPINFI 00748 |CCNBI 0,0473
SRPX 20,0650 |SMC4 00739 [NHLH2 0,0472
ZNF804A 00645 [SH3GL3 00739 |TGIFI 0,0472
CX3CRI 20,0642 |CENPF 00738 |PDE10A 0,0465
S0X11 00640 [TYMS 00730 [CCNB2 0,0465
LAMA2 20,0639 |INSM1 20,0727 |PTGS2 0,0462
FI3AL 20,0638 |PRCI 00721 [ECT2 0,0455
ATP1A2 20,0637 |EZH2 00716 |TPBG 0,0454
PLSCR4 20,0636 |CHLLI 20,0716 |ASCLI 0,0448
MAB21L2 00635 |CCNBI 00712 [KALI 0,0438
ZCCHC24 20,0635 |BIRCS 00711 [PRSS3 0,0434
PLEKHBI 20,0633 |IGK@ /// IGKC 00707 [ASPM 0,0433
L7 00632 [DIXDC1 20,0701 |CENPE 0,0425
STARDI13 20,0627 |GINS2 00696 |[ENTPD4 /// LOXL2 0,0424
PRCI 00624 [MMP12 00694 [NETO2 0,0423
c3 20,0623 |GASI 00691 |SLITL 0,0423
C100rf116 20,0623 |C3 00690 [FBP1 0,0406
LGII 20,0622 |IGH® /// IGHAI //f IGHA2 //f IGHV3OR16-13 //f 00689 |TMEMI58 0,0402

LOC100126583

MOXDI 20,0620 |CD163 0,0687 [IGF2 0,0398
ADCYAP1 20,0617 |KIF2C 0,0685 [HMG20B 0,0396
GATA3 00615 [CCNA2 00682 [MYO10 0,0393
MGC39900 /// TMSLS 00613 [PDGFRA 00669 |PBK 0,0391
FBLNS 20,0612 |MPHOSPHS 20,0667 |TTK 0,0390
MPZ 20,0608 |ECT2 00663 |CREBS 0,0390
RRM2 0,0608 |ZNF365 20,0662 |DLGAPS 0,0389
IGFBPG 20,0602 |BLM 00662 [FGF1 0,0389
P2RY14 20,0600 |NUSAP1 0,0662 [CDKN3 0,0388
KCNQ2 0,0600 |CDHIS8 20,0658 |PTTGI 0,0384
CACNA2D3 0,0596 |KIFISB 0,0654 [FOXMI 0,0382
OGN 20,0595 |ZBTB38 20,0649 |ADM 0,0381
CYPIBI 20,0595 |NCAN 0,0649 [PMAIP1 0,0380
sDC4 20,0593 |HJURP 00648 [BUBIB 0,0379
DCN 20,0589 |MELK 0,0645 [FOSL2 0,0375
ANGPTL7 20,0579 |CKS2 00644 |ZNF536 0,0375
UTS2 20,0577 |FANCI 00643 [ADAMTSS 0,0365
RNASE4 20,0576 |SELL 00641 |COLECI2 0,0362
EGFLS /// PPT2 20,0575 |LOC100130100 00640 [TTTY1S 0,0361
DTL 00574 [UBE2C 00640 [RRM2 0,0357
WEDC1 20,0572 |MAD2L1 0,0639 [CENPE 0,0356
ABCG2 20,0569 |CD36 0,0636 [LOC100130216 /// USP9Y 0,0354
CFH 20,0567 |PLD3 20,0636 |NMU 0,0350
NBLA00301 0,0567 |CDC4SL 00632 |cDC2 0,0349
SLCOICI 20,0565 |DLGAPS 00627 [CCNA2 0,034
NOL4 00562 [ERCI 20,0627 |KIF14 0,0343
CFI 20,0561 |TRIPI3 0,0625 [MAD2LI 0,0340
RHBDFI 20,0560 |CENPE 00625 |AURKB 0,0338
OLFML3 20,0552 |MLFIIP 00616 [MLFIIP 0,0332
GDAPILI 0,0552 [FENI 00616 |POPDC3 0,0328
TOP2A 0,0547 [DNA2 00616 |FzD2 0,0326
C4A /Il C4B 20,0546 |PMAIP1 20,0615 |GALNT6 0,0323
DBH 00545 |ABCBI 20,0615 [BMP7 0,0318
COBL 20,0541 |IGHM 00614 [CDCA4 00313
PDZD2 20,0539 |FAMI115A /// FAMI115B 20,0614 |TRIPI3 0,0310
ACTLG6B 00538 [ATP1A3 20,0611 |SULF1 0,0308
CAPNG 20,0536 |DGKB 20,0609 |BAG3 0,0308
COL9A3 20,0535 |RFC4 0,0608 |GPR177 0,0308
GPR137B 20,0534 |MS4A6A 0,0607 |TPX2 0,0305
FUT9 00534 [KIF3B 20,0607 |PDLIM4 0,0304
SFRP4 20,0534 |ENDOG 0,0607 |EZH2 0,0303
DAAM2 20,0531 |oDZ3 20,0605 |RXRG 0,0207
WWTR1 20,0529 [MCM2 0,0604 |CDC4SL 0,0295
ADCY1 0,0528 |TUBB2A /// TUBB2B 20,0600 |BLM 0,0204
NTSDC2 0,0528 [FBLNI 0,0600 [SERPINEI 0,0202
MAD2L1 00525 [PLACS 0,0509 [KIF11 0,0202
GINS2 00523 [IGL@ ///IGLC2 /// IGLV2-14 0,0593 [sMC4 0,0200
HRASLS3 20,0523 |MKI67 0,0584 [HBGI /// HBG2 0,0287
BUBIB 0,0517 [HOXCI10 20,0583 |CYPIBI 0,0281
EMP2 20,0517 |CDCA4 00581 |NUSAP1 0,0278
GAS7 20,0516 |METTL7A 0,0577 |INHBA 0,0276
AHR 20,0516 |SULF1 00577 |TYMS 0,0273
MAB2IL1 00516 [DCN 0,0573 [UBE2C 0,0271
PLLP 20,0514 |EIF31 20,0570 |FANCI 0,0269
MEOX2 20,0514 |ZKSCANI 20,0568 |CGA 0,0268




ENDOD1
PDGFRL
MIA
DHRS3
TGFBR3
EZH2
NKAIN1
ENOX1
CRLF1
SLC38A1
FCGBP /// LOC100133944
CD302

LOC284244
VGLL3
PBK
PLEKHA4
MICALL2
AHNAK

THBS4

CELSR3 /// SLC26A6
FMO3

GULP1

EPB41L2

PRELP

LOC157627

EYAI

Clorfl165

TNXA /// TNXB
SCN3B

CGA

BHLHB3
DKFZP586H2123

LOC100134306 /// MYTIL
INELL2

TPX2

KAL1

MT1X

HAND1

MAGI1

LDLR

TSPANS
CRISPLD2
RIMBP2

MRC1 /// MRCIL1

-0,0513
-0,0512
-0,0512
-0,0510
-0,0510
0,0509
0,0509
0,0508
-0,0508
0,0506
-0,0505
-0,0505
0,0505

-0,0504
-0,0504
-0,0502
-0,0502
0,0502
-0,0501
-0,0501
0,0499
-0,0499
0,0498
-0,0497
-0,0497
-0,0496
-0,0496
-0,0495
-0,0495
-0,0494
0,0494
-0,0492
0,0491

0,0491

0,0491

-0,0490
0,0488
-0,0488
-0,0486
-0,0481
0,0480
-0,0480
-0,0478
-0,0475
-0,0475
0,0472
0,0471

-0,0471
-0,0468
-0,0467
0,0467
-0,0467
-0,0467
-0,0466
-0,0466
0,0464
-0,0464
-0,0464
-0,0464
-0,0463
0,0462
0,0462
-0,0461
0,0461

-0,0461
-0,0460
-0,0459
-0,0459
-0,0459
0,0459
0,0459
-0,0458
-0,0457
-0,0456
-0,0455
-0,0455
0,0454
-0,0453
-0,0450
-0,0449
-0,0449
0,0449
-0,0449
-0,0449
0,0447
0,0447
-0,0446
-0,0444
-0,0443
0,0443
0,0443
-0,0442
0,0441

-0,0441
-0,0440
-0,0440
0,0439
0,0439
-0,0438
-0,0436
-0,0436
0,0435

0,0435

0,0433
-0,0432
-0,0432
0,0431

0,0430
-0,0430
-0,0429
-0,0429
0,0428
-0,0428

PIK3R1
ZNF91

HISTIH2AC
PDAP1
SHANK2

NTRKI1
CSGALNACT1
GINS1

[EPHAS

GPR22

HLA-DQALI /// HLA-DQA2
XIST

ABCBI1 /// ABCB4
LOC100133662 /// RPS4Y 1
EPB41L3

LOC100127887 /// SYT2
MRC1 /// MRCIL1
HMOX1

LUM

MXRAS

CCR7

CIR

KIFIA

ENTPD4 /// LOXL2

ZNF804A
FOS

(CCL3 /// CCL3LI /// CCL3L3 /// LOC728830

HLA-DMA
GALNT6
TRBC1
HCLS1
MAPT
MFAPS

C7

IGL@
RASSF2
ADHIB
CFH
EVI2B
LOC100133233 /// TRAF3IP3
CTSH
TFAP2B
CCL18
HLA-DRB4

-0,0565
-0,0563
0,0563
0,0563
-0,0556
0,0555

0,0551

-0,0550
0,0547
-0,0544
0,0543
0,0542
-0,0541
-0,0540
-0,0540
-0,0537
0,0537
0,0535

0,0532
0,0530
-0,0526
0,0520
0,0519
-0,0515
-0,0514
0,0508
0,0507
0,0507
-0,0503
0,0502
-0,0502
-0,0502
-0,0502
0,0501

0,0501

-0,0500
0,0500
0,0495

0,0493
0,0493
0,0493
0,0490
-0,0489
-0,0484
-0,0480
0,0479
0,0478
-0,0478
-0,0476
-0,0475
0,0473
0,0473
0,0472
-0,0472
-0,0472
0,0469
-0,0467
0,0467
0,0466
-0,0461
-0,0457
-0,0457
0,0456
-0,0456
-0,0453
0,0448
-0,0448
0,0447
0,0445

-0,0445
-0,0442
0,0442
-0,0441
-0,0437
-0,0432
0,0431

0,0431

0,0429
0,0429
0,0428
0,0427
-0,0427
0,0427
0,0425

0,0425

0,0425

-0,0424
-0,0422
0,0421

-0,0421
0,0421

0,0419
0,0418
0,0418
0,0418
0,0416
0,0416
-0,0414
0,0412
0,0405

-0,0403
0,0403
0,0402
0,0399
0,0396
0,0396
0,0394
0,0394
0,0391

0,0391

-0,0390
0,0390
0,0389

HBAI /// HBA2

ST6GALNACS

PDGFA
TOP2A
L6

GOLM1

LOC348162 /// LOC642799 /// LOC729602

INBLA00301
NELL1
'TNFAIP6
HELLS
FABP6
KLFY

ARHGEF10
KIF2C
LRBA

TBCID30

PCDHS8

EIF2S3
hCG_1644608 /// SET
RELN

MPHOSPH8
SLC2A14 /// SLC2A3

THBS1

LOC653188 /// SMA4 /// SMAS
uTS2

CCL11

EIF31

MET

PTPRK

KCNE4

KDELR3

SCARB2

a3

CALB2

0,0266
0,0263
0,0262
0,0260
0,0259
0,0254
0,0254
0,0251
0,0248
0,0247
0,0247
0,0247
0,0244
0,0242
0,0242
0,0240
0,0239
0,0237
0,0237
0,0236
0,0235
0,0234
0,0233
0,0232
0,0229
0,0227
0,0227
0,0226
0,0225
0,0225
0,0225
0,0217
0,0217
0,0217
0,0212
0,0211
0,0208
0,0205
0,0201
0,0201
0,0198
0,0195
0,0194
0,0194
0,0190
0,0190
0,0189
0,0186
0,0186
0,0185
0,0184
0,0183
0,0180
0,0178
0,0177
0,0176
0,0173
0,0172
0,0172
0,0170
0,0165
0,0163
0,0159
0,0159
0,0159
0,0158
0,0156
0,0156
0,0156
0,0154
0,0154
0,0149
0,0147
0,0145
0,0142
0,0137
0,0137
0,0136
0,0134
0,0133
0,0133
0,0132
0,0131
0,0131
0,0131
0,0130
0,0124
00118
00114
00114
00113
0,0109
0,0109
0,0108
0,0108
0,0108
0,0107
0,0107
0,0106
0,0106
0,0098
0,0098
0,0098
0,0098
0,0097
0,0097
0,0096
0,0093
0,0092
0,0091
0,0090
0,0087
0,0085




MYT1
ARHGEF10
FGF13
SCN7A
CNTNAP2

TUBB2A /// TUBB2B
DAB2
PALM2-AKAP2
ACVR2B

HMG20B
SH3GL3
BIRCS
CDC20

JUP /// KRT19
'TM4SF1
MYO10
EPB41L4B

ZNF536
GATA2
ETVI
'VSNL1
AHNAK2
CKS2
CHRNA3

0,0426
-0,0426
0,0425

-0,0425
-0,0424
-0,0423
-0,0422
-0,0422
0,0420
0,0419
-0,0419
-0,0419
-0,0417
-0,0416
0,0415

0,0414
-0,0413
-0,0412
0,0412
-0,0412
0,0411

-0,0411
-0,0411
0,0410
-0,0410
0,0410
-0,0409
0,0409
-0,0409
0,0406
-0,0405
0,0405

-0,0405
-0,0404
-0,0404
-0,0404
-0,0402
0,0401

0,0401

-0,0401
0,0401

0,0401

-0,0400
-0,0398
0,0398
-0,0397
0,0397
-0,0396
0,0396
-0,0389
-0,0388
-0,0388
-0,0387
-0,0387
-0,0380
0,0380
0,0378
0,0377
0,0377
-0,0376
-0,0375
0,0375

0,0375

0,0374
-0,0374
0,0374
0,0373
0,0373
0,0372
-0,0372
-0,0371
-0,0371
-0,0371
-0,0371
-0,0370
-0,0370
-0,0370
0,0369
0,0369
-0,0368
-0,0367
0,0366
-0,0366
-0,0366
0,0366
-0,0365
-0,0365
0,0364
-0,0363
0,0363
-0,0362
0,0361

0,0359
0,0358
0,0358
-0,0357
-0,0356
-0,0355
0,0354
0,0354
-0,0353

20,0352
20,0352
00351

20,0349
0,0347
20,0347
0,0344
0,0341

ACVR2B

PDESB

JUP /// KRT19

PDGFC

FUT9

BMP7

FAMI53A /// FAMI53B /// FAM153C
ZWILCH

GNAOI

ADIPOQ

PTGER4

RAC3

TRBC /// TRBC2 /// TRBV19
CXCR7

ERBB4

INHBA

GZMB

MGC39900 /// TMSLS

RIT2

hCG_1644608 /// SET
LY96

PEG3 /// ZIM2
ITM2A

CYPIBI

SNRPN

CXCL2

(CSAG2 /// CSAG3
CAVI

GF2

CFH /// CFHR1
GPX1

PCDH7
ATP6V1G2
CD52

LOC348162 /// LOC642799 /// LOC729602

RSRC1
GJAL
COLEC12
TRIM22
DIRAS3
FASN

LY6H
LOC652493
PPPIRIA
EYAI
VSNLI
CNN3
DAB2
LRRC37A /// LRRC37A2
(OLFML3
C4A/// C4B
PCDH8
KANK2
DARC

PRELP

LOC653188 /// SMA4 /// SMAS
AMFR

NPY

KDELR3

ADAMTSS

MET
CCL2
ELAVL2
FAM69A
CD24
GABRBI1
MEOX2
MAB21L2

-0,0388
-0,0387
0,0387
0,0387
0,0386
0,0386
0,0384
0,0383
-0,0382
0,0381

0,0379
-0,0378
0,0377
0,0375

-0,0375
0,0374
-0,0373
0,0373
0,0371

-0,0370
0,0370
-0,0369
0,0368
-0,0368
-0,0363
0,0363
-0,0363
0,0362
-0,0361
-0,0360
0,0359
-0,0359
0,0359
0,0358
-0,0355
0,0352
-0,0351
0,0351

0,0350
-0,0349
0,0347
-0,0346
0,0341

0,0335

0,0334
0,0333
0,0333
0,0331

-0,0328
-0,0328
0,0328
0,0327
-0,0327
0,0326
-0,0326
-0,0326
0,0325

0,0325

0,0325

-0,0325
0,0324
-0,0324
0,0323
0,0322
0,0322
0,0320
0,0316
-0,0313
0,0312
0,0312
0,0311

-0,0310
0,0309
-0,0308
0,0308
-0,0307
-0,0307
0,0307
0,0307
0,0303
-0,0300
-0,0299
0,0298
0,0297
0,0296
-0,0295
-0,0294
-0,0294
0,0293
-0,0293
0,0289
0,0288
0,0287
0,0287
0,0287
0,0286
-0,0284
-0,0284
0,0283
0,0283
0,0282

-0,0281
0,0279
-0,0279
-0,0279
-0,0278
-0,0277
0,0273
0,0273

HAS2

MAGEA4
MXRAS

ATF3

EGFLS /// PPT2
SERPINA3
ZWILCH

X3

RSRC1

LPL
DKFZPS86H2123
MGC39900 // TMSL8
AQPI

NELL2

2

SERPINF1
OLFML2B
SLCOICI
VGLL3
(OLFML3
NR4A2
DUSP5
GASI
FAMI07A
COCH
CHL1
DAAM2
INOL4
CXCL14
OGN
MAFF
INT5DC2
GPX1
ITGA6
PTPRZ1
GNG12
TNXB
FI13A1
SEMA3C
FEN1
TNXA /// TNXB
ACVR2B
CELSR3 /// SLC26A6

ST6GALNAC2
PDAP1

LAMA2

FCGBP /// LOC100133944
EDNRB

GJAL

GPC3
C8orf4
CEBPB
LOC157627

TSPANS
SLC4A8
ABCB1
MOXD1
ALDH1A3
SPON2
AMFR
CXADR

0,0084
0,0083
0,0083
0,0082
0,0081

0,0081

0,0081

0,0080
0,0079
0,0079
0,0077
0,0077
0,0076
0,0076
0,0074
0,0073
0,0072
0,0070
0,0069
0,0066
0,0063
0,0062
0,0058
0,0057
0,0056
0,0055

0,0055

0,0055

0,0051

0,0049
0,0048
0,0047
0,0046
0,0046
0,0045

0,0044
0,0043
0,0043
0,0042
0,0042
0,0041

0,0041

0,0041

0,0038
0,0037
0,0033
0,0033
0,0032
0,0032
0,0030
0,0030
0,0028
0,0028
0,0026
0,0025

0,0024
0,0023
0,0023
0,0021

0,0020
0,0020
0,0019
0,0018
0,0015

0,0013
0,0011

0,0008
0,0008
0,0007
0,0007
0,0005

0,0003
0,0001

0,0001

0,0001

-0,0001
-0,0002
-0,0002
-0,0002
-0,0003
-0,0003
-0,0003
-0,0007
-0,0008
-0,0008
-0,0011
-0,0011
-0,0012
-0,0012
-0,0013
-0,0013
-0,0013
-0,0016
-0,0016
-0,0018
-0,0018
-0,0018
-0,0019
-0,0019
-0,0019
-0,0021

-0,0021
-0,0023
-0,0023
-0,0024
-0,0024
-0,0024
-0,0025
-0,0025




FGF1
COLEC12
ALOXSAP
FEN1
ATF3
CAMK2B
RASSF2
PDGFRA
F12
CCNA2
AQPI
LY96
MMP12
TH
MS4A4A
7
ATPIA3
MS4AGA
INHBA

KIF5C
SNFILK
PDGFA
PLCE1
TBC1D30
ESPL1
ZWILCH
MELK
ADAMTSS
KLF4
THBS2
POU4F2
GNG3
SLC6ALS
INTRK1
BAG3
DDC
DARC
ITM2A
ILIR1
KIF18B
KCNK3
LRRN3
CXCL2
SIX3
PDGFD
CDH4
COCH
PRNP
GNAOI
CDC2
1FI44L
MEG3
PLA2G2A
KIF2C
FAMI15A /// FAM115B
AURKB
TPBG
HLA-DRA
PRAME
PENK
FXYD7
MFAPS
RAII4
PTGER4
MX2
BCL6
KCNS3
ATP6V1G2
FEV

EFS
FANCI
CDKN3
IGH@ /// IGHG1 /// IGHG2 /// IGHM /// IGHV4-31
TG
SLCISA2
ECELI
TMEM158
GPR22
TLE2
CYR61
ZFP36
XK
A2BP1
DNA2

-0,0340
-0,0339
-0,0336
0,0335

-0,0335
0,0335

-0,0334
-0,0333
0,0333
0,0333
-0,0333
-0,0332
0,0332
0,0331

-0,0329
-0,0328
0,0328
-0,0326
-0,0326

0,0324
-0,0324
-0,0323
-0,0323
0,0322
0,0322
0,0321
0,0319
-0,0319
-0,0318
-0,0317
0,0317
0,0317
0,0317
0,0314
-0,0314
0,0314
-0,0313
-0,0312
-0,0311
0,0310
0,0309
0,0309
-0,0309
0,0308
-0,0308
0,0307
0,0307
-0,0307
0,0307
0,0306
-0,0305
0,0305
-0,0305
0,0305
0,0305
0,0304
-0,0304
-0,0304
0,0303
-0,0302
0,0299
-0,0299
-0,0297
-0,0296
-0,0296
-0,0296
-0,0295
0,0294
0,0294
-0,0294
0,0293
0,0293
-0,0292
0,0292
0,0291
0,0290
-0,0289
0,0289
-0,0288
-0,0288
-0,0286
0,0286
0,0286
0,0285

TTTY1S
PDGFD
1.7
COPG2IT1
SYT17
INRN1
CXCL10
G0S2

TH

A2BP1
TACI
SCN3A
EIFIAY
AKS
FBLNS
RELN
KLF4
MAGEAG
IGK@ /// IGKC /// IGKV3-20 /// IGKV3D-11 /// IGKV3D-15

MFAP4
ABCA8
PRAME
HTR3A
F12
PDLIM4
(OSBPL3
IGF1
TFI44L
MAGEA3
L6
POU2AF1
FGL2
PRNP
PLAT
BACE2
ZFPM2
SLC19A2
GPR137B
TGIF1
ALOXSAP
SEMASA
ZCCHC24
SPON2
FXYD7
KLFY
ADCY2 /// LOC100133953
LOC100130216 /// USP9Y
GRIA2
DUSP4
ARHGEF10
PTGDS
HLA-DRA
CD302
SNX7
CCL8
KIAA0644
BCL2A1
ACTAL
ABLIM3
NAV3
ZEB2
PTGS2
PSPH
STC1

SPP1
FCGR2B
ASS1
THBS4
HELLS
FAM70A
CACNA2D3
ADCY1
INID2
DNM3
TRAM2
NBLA00301
PDGFRL
ANXAL
MT1X
SCN3B
NMU
CXCL9
TUBB4
ARHGAP15

-0,0273
0,0272
0,0272
-0,0271
-0,0270
-0,0269
0,0269
0,0269
-0,0268
-0,0268
0,0268
-0,0268
-0,0267
-0,0266
0,0266
-0,0265
0,0265
-0,0264
0,0264

0,0264
0,263
00261
20,0260
0,0260
20,0258
0,258
0,0257
0,257
-0,0255
0,0254
0,253
0,253
20,0253
20,0253
0,252
0,252
0,0251
0,0249
0,0246
0,245
0,245
0,0244
0,0241
0,241
20,0241
20,0241
20,0240
20,0240
20,0238
0,238
0,0237
0,235
0,0234
20,0233
0,233
20,0232
0,231
00231
20,0229
20,0229
20,0229
00228
20,0227
20,0225
0,223
00223
0,223
00222
00221
20,0221
0,220
20,0220
0,220
20,0220
0,219
20,0219
0,219
00218
00218
20,0218
0,0217
00216
-0,0214
00212

MTIE
CHRDL1
KANK2
RNASE4
GAS7
NCAN
EPB41L2
SLITRKS
FCGR2B
HSD3B2
C100rf116
CDH1
SRPX
PDZD2
ASPA
EYA4
ISL1

MIA
PDGFRL

PCP4
ALOXSAP
GLTSD2
HTR3A
PCSKI
FOS
FOSB
WWTRI
KIF3B
MYOT
CDHI18
EFNAS
ITIHS
FBLN1
MEIS2
SCN7A
ERBB2
IGFI
MEOX2
RBP4
MFAPS
ZNF652
CCLS
GRAMD3
BHLHB3
ADAM22
TGFBR3
LGI1
AHNAK
51008
IGFBP6
NTRK3
CX3CRI
RIMBP2
TOX3
FLRT2
P2RY 14
IFIT3
MEG3
MATN2
NNMT
EMCN
DISC1
PLEKHBI
GPM6A
ADIPOQ
SEMA3E
SFRP4
ACTAI
SPP1
FUT9
MTIF
KLF4
MMP12
GABRBI
NDN
GATA3
IER3
MAB21L2
FMO1
ISLR
OGDH
PLA2G2A
GUCAIA
PLSCR4

-0,0026
-0,0028
-0,0029
-0,0030
-0,0030
-0,0031
-0,0031
-0,0034
-0,0035
-0,0035
-0,0038
-0,0038
-0,0039
-0,0039
-0,0040
-0,0040
-0,0040
-0,0042
-0,0043

-0,0044
-0,0044
-0,0045
-0,0045
-0,0049
-0,0055
-0,0055
-0,0056
-0,0057
-0,0059
-0,0060
-0,0061
-0,0061
-0,0062
-0,0065
-0,0066
-0,0066
-0,0068
-0,0068
-0,0068
-0,0070
-0,0071
-0,0072
-0,0073
-0,0075
-0,0076
-0,0077
-0,0079
-0,0079
-0,0079
-0,0081
-0,0081
-0,0082
-0,0082
-0,0083
-0,0084
-0,0084
-0,0085
-0,0086
-0,0088
-0,0088
-0,0089
-0,0089
-0,0090
-0,0092
-0,0092
-0,0093
-0,0094
-0,0094
-0,0095
-0,0095
-0,0096
-0,0098
-0,0099
-0,0100
-0,0100
-0,0100
-0,0101
-0,0102
-0,0102
-0,0103
-0,0103
-0,0105
-0,0106
-0,0107




PRKCB
RPRM
HLA-DRB4
MAOB
CD163
DLGAPS
CTNND2
EFNB3
PDLIM4
CDC45L
ADAMDEC1
CXCR7
ZFPM2
BAI2

MX1
PTGS2
ABCB1
TFITM1
LY6H
GIAL

BLM
ST6GALNACS
EFEMP1
SLIT1
MKI67
ILIORA
FLRT2
HBB
ALDHI1A2
CNN3
ABCBI1 /// ABCB4
PCDH7
CTGF
COX7Al
SST
TCEAL2
EVI2B
BST2
HLA-DQALI /// HLA-DQA2
ELAVL2
SLC2A14 /// SLC2A3
ENDOG
CAVI
FXYDS5
GOLM1
CCLS
DNASEIL3
LEF1
CDCA4
PDESB
RCAN2
IF127
SERPINB9
ECT2

CFD

STC1
MEX3D
HBGI /// HBG2
CENPE
HJURP
HCLS1
FASN
CNTN1
NPFF
ABLIM3
PEG3 /// ZIM2
MAGEL2
LOC653188 /// SMA4 /Il SMAS
GFRA3
IFIT3

ASS1
MEIS2
STAT3
HELLS
SYT17
(OSBPL3
GALNT6
LTBP2
FOS

CUX2
SNX10
KIAA0644
MCM10
SLC19A2

0,0284
0,0284
-0,0283
-0,0283
-0,0282
0,0281
0,0281
0,0280
-0,0279
0,0279
0,0276
-0,0276
0,0275
0,0274
-0,0273
-0,0269
-0,0269
-0,0269
0,0269
-0,0269
0,0267
-0,0267
-0,0265
0,0265
0,0264
-0,0264
-0,0264
0,0264
0,0262
-0,0262
-0,0262
0,0261
-0,0261
-0,0260
-0,0260
0,0258
-0,0255
-0,0249
-0,0248
0,0247
-0,0247
0,0247
-0,0246
-0,0241
0,0241
-0,0241
-0,0239
-0,0239
0,0239
-0,0238
-0,0236
-0,0236
-0,0233
0,0233
-0,0231
-0,0231
0,0230
0,0230
0,0228
0,0228
-0,0227
0,0227
0,0223
0,0223
-0,0222
0,0220
0,0219
0,0219
-0,0216
-0,0216
-0,0216
0,0215
-0,0212
0,0211
0,0209
0,0208
0,0208
-0,0207
-0,0205
0,0203
-0,0202
0,0202
0,0200
-0,0199

ASPN
RNASE4
AHNAK2
PALM2-AKAP2
MC4R
PCSK1
AMPH
CNR1
RBP4
CNTNAP2
EFNB3

MAGEA?2 // MAGEA2B /// MAGEA6

STMN4
RCAN2
CXCL14
DPP6
FGF9
CRYAB
NAPIL2
RARRES2
BAI2
APOD
SLC6ALS
ADAM22
DYNCIII
EMCN
GAL
(OAS2
NDN

F3

TNS3
ECELI
TOX3
ACTL6B
SV2B
BHLHB3
PDZD2
CTAGIA/// CTAGIB
OGN
ANKRDS57
LAMA2
EGR3
NPFF
HBAI /// HBA2
IFITM 1
ATF3
NHLH2
GLTSD2
TCEAL2
LOC100134306 /// MYTIL
LOC157627
EPB41L2
'THBD
SST

LGI1
DISC1
MOXD1
SLC38A1
GULP1
SLCI8A2
PLP1
EMP2
WWTR1
SCN7A
CRISPLD2
HAND1
FOSB
DPYSL4
CHST1
DUSPS
[EMP1
DHRS3
MYO10
FABPG
uTS2
SLC17A6
RGS7
IGFBP6
CDH19
ATP10D
PCSK2
PENK
TNXA /// TNXB
SEMA3C

0,0212
0,0211
0,0210
-0,0208
-0,0208
-0,0206
-0,0206
-0,0205
0,0205
-0,0204
-0,0204
-0,0203
-0,0202
-0,0202
0,0201
-0,0201
0,0199
-0,0199
-0,0197
0,0197
-0,0196
0,0196
-0,0196
-0,0195
-0,0193
0,0193
-0,0193
0,0192
0,0191
0,0191
0,0190
-0,0189
-0,0189
-0,0188
-0,0188
-0,0186
-0,0186
-0,0186
0,0185
-0,0185
0,0183
0,0183
-0,0183
0,0183
0,0182
-0,0181
-0,0179
0,0178
0,0178
-0,0177
0,0177
0,0175
0,0175
0,0175
-0,0175
-0,0174
0,0173
-0,0171
-0,0171
-0,0170
-0,0168
0,0167
0,0165
-0,0165
0,0164
-0,0163
0,0163
-0,0162
0,0162
-0,0159
0,0159
0,0158
0,0157
-0,0157
-0,0157
-0,0156
-0,0152
0,0149
-0,0149
0,0149
-0,0149
-0,0148
0,0147
-0,0147

COX7Al

CRH

SNFILK

ABCB1 /// ABCB4
ZKSCAN1
ZCCHC24
SNRPN

INRN1

FAMI153A /// FAM153B /// FAM153C

TNS3
SORBS1
CCLI18
ZEB2
ADCY2 /// LOC100133953
CTAGIA /// CTAGIB
EYAI

FGF9
ZBTB38
PRAME
CDH4
DGKB
KIAA0644
CRISPLD2
MAGEB2
RIT2

PSPH
PDGFD
CNR1
GPR22
YIPFS
MAGI1
PDGFC
KCNK3
NKAINT
PLP1
HAND1
PTGFR
FASN
LOC100127887 /// SYT2
AHR

CD36
PRELP
ZFP36
SHANK2
DIRAS3
STAT3
ANXAL
LOXLI1
CFH
TFAP2B
HOXC10
FGF13

CFD
ACTL6B
ADD2
NPTX2
PALM2-AKAP2
FEV
SH3GL3
MAL
ENOX1
ABCA8
DPYSL4
C4A /Il C4B
COBL
SV2B
EEFI1A2
CXCL10
BCL6
(CSAG2 /// CSAG3
LTBP2
DBH
LOC100134306 /// MYTIL
PIK3R1
ILIR1
EFEMP1
RAC3
NGFR
GATM
LUM

CFH /// CFHR1
APBA2
AKAP7
STMN4

-0,0109
-0,0112
-0,0113
-0,0113
-0,0116
-0,0116
-0,0123
-0,0123
-0,0123
-0,0123
-0,0123
-0,0128
-0,0129
-0,0132
-0,0137
-0,0137
-0,0137
-0,0139
-0,0141
-0,0142
-0,0144
-0,0150
-0,0155
-0,0156
-0,0161
-0,0161
-0,0162
-0,0163
-0,0164
-0,0164
-0,0164
-0,0165
-0,0165
-0,0166
-0,0168
-0,0175
-0,0176
-0,0177
-0,0178
-0,0178
-0,0180
-0,0182
-0,0182
-0,0183
-0,0185
-0,0186
-0,0187
-0,0188
-0,0188
-0,0189
-0,0192
-0,0192
-0,0195
-0,0198
-0,0203
-0,0205
-0,0207
-0,0213
-0,0214
-0,0215
-0,0216
-0,0218
-0,0218
-0,0220
-0,0220
-0,0220
-0,0221
-0,0222
-0,0222
-0,0224
-0,0224
-0,0226
-0,0227
-0,0228
-0,0229
-0,0237
-0,0237
-0,0238
-0,0239
-0,0239
-0,0240
-0,0244
-0,0245
-0,0247




CXorf57
FAMSC
PLXNA2
SNX7

ATAD2
FAMI53A /// FAM153B /// FAM153C
CXCL10
HBAI /// HBA2
IGK@ /// IGKC
e
S100A8

CHDS

ALDOC
PTGFR
EPB41L3
LOC100127887 /// SYT2
PAWR

RAB3B
SEMASA

LTB

KIFIA

CPEBI

LRBA
SHANK2
SMC4

P2RXS
DIXDC1
EFNB2

FGFO

ASCLI

POSTN
COPG2ITI
SERPINE1
ADIPOQ
RSRC1

ISG15

PRPH
SERPINAS
MC4R

SNRPN
INTRK3
CALB1

CTSH

IGF2

ATP8A2
HSPAG
SLITRKS
CRABP1
PTTGI

EIF2S3

CCL18

NELLI
MXRAS
GABRBI
[EPHAS
hCG_1644608 /// SET
AKAP7
CTorfl6

opz3

RPH3A
REEP1
GPM6A

RBP4

PLD3

ADCY2 /// LOC100133953
DNM3

GAL

ATP10D
GLDC

IGK@ /// IGKC /// IGKV3-20 /// IGKV3D-11 /// IGKV3D-15

CCL11
118
CCL19
PDAP1
SCARB2
NMU
PRSS3
CDHI12
NPTX2
GUCAIA
AKS
BCL2A1
MAGEA6
SULF1

0,0198
0,0197
0,0197
-0,0197
0,0196
0,0196
-0,0195
0,0193
-0,0193
0,0191

-0,0191
0,0190
-0,0190
-0,0190
-0,0183
0,0182
-0,0181
0,0179
-0,0178
0,0178
0,0177
-0,0177
0,0177
0,0176
0,0176
0,0173
-0,0173
0,0172
0,0170
0,0170
0,0168
0,0166
-0,0165
-0,0164
0,0163
-0,0162
0,0162
-0,0161
0,0160
0,0160
0,0159
0,0157
-0,0157
-0,0152
0,0152
-0,0151
-0,0151
-0,0150
0,0149
0,0146
0,0145

0,0143
-0,0143
0,0142
0,0142
0,0138
-0,0138
0,0137
0,0136
0,0135

0,0133
-0,0129
-0,0128
0,0123
0,0122
0,0121

0,0121

-0,0120
0,0119
-0,0118

20,0118
-0,0117
0,0115

0,0114
-0,0113
0,0112
00111

0,0110
-0,0110
-0,0109
-0,0109
-0,0108
-0,0107
0,0107

PTX3
BAG3
FGF1
TMEMI58
ITIHS
SLC2A14 /// SLC2A3
ISG15
CTNNALLI
INT5DC2
CDHI
ENDOD1
GRAMD3
MAB2ILI1
MTIF
ZNF536
SLC6A2
DDC
MTIE
OLFML2A
GPM6A
FMO3
NETO2
KCNS3
BCL6

L8
PLEKHBI
S100B
NELL2
ALDHIAI
RIMBP2
AHNAK
EFNAS
S0X9
ZFP36
MAL
NTRK3
GPR177
CEBPB
GABRP
TNXB
CRLF1
TWISTI
THBS1
Cl00rf1 16
GLDC
PRND
XK

AHR
TLE2
HEPH
MYOT
SOX11
IL7R
CHODL
PMP2
SNX10
ALDHIA3
KCNQ2
HSD3B2
MAGEAL0
COBL
GATA3
P2RY 14
IFIT3

CFI

SDC4
FAMI07A
GNG3
'WFDC1
MAGEL2

DLK1
DNASEIL3
CCL11
CRABP1
GATA2
GATA6
ADD2

LIF

EGFLS /// PPT2
HAS2
LOC284244
CHRNA3
MAGEAL
INR4A2

0,0147
0,0145

-0,0145
0,0143
0,0143
-0,0143
-0,0143
0,0141

0,0141

-0,0141
-0,0138
0,0137
0,0135

0,0134
-0,0134
-0,0134
-0,0133
0,0132
-0,0131
-0,0130
0,0129
0,0129
-0,0129
0,0128
0,0128
-0,0128
-0,0127
-0,0127
0,0126
-0,0125
0,0124
0,0124
-0,0122
0,0122
0,0121

0,0121

-0,0120
0,0120
-0,0119
0,0119
0,0119
-0,0119
0,0119
0,0117
0,0116
-0,0116
0,0115

0,0114
-0,0113
0,0113
0,0113
-0,0112
0,0112
-0,0111
-0,0109
-0,0108
0,0107
-0,0107
-0,0107
0,0106
0,0106
0,0105

0,0104
-0,0103
0,0103
-0,0102
0,0102
-0,0101
-0,0101
0,0100

-0,0100
0,0099
0,0099
-0,0099
0,0098
0,0098
0,0097
0,0096
-0,0096
0,0095
0,0094
-0,0094
0,0094
-0,0094

KIF5C
CXCLI12
METTL7A
LOC284244
MRC1 /// MRCIL1
DDC
CYR61
CSGALNACT1
HISTIH2AC
ADHI1B
EPB41L3
CHRNA3
KIFIA
RARRES2
TACI
CDHI12
SLC17A6
EFNB2
ZNF365
CDH19
NAPIL2
PLXNA2
HRASLS3
MYTI
A2BP1
ZNFS04A
ERC1
COL14A1
KCNQ2
D163
DAB2
PRNP
5100A6
SCN3A
TUBB2A /// TUBB2B
LY9%
RASSF2
APOD
RPRM
FGL2
MC4R
ZNF91
CRYAB
HSPAI2A
CTSZ
ccL2
MAGEA9 /// MAGEA9B
CPEBI
RALYL
HTR2C
GRIA2
SLC6A2
MX2
MAGEA? /// MAGEA2B /// MAGEA6
PLD3
MAGEL2
ELAVL2
MAGEAL
MAPT
ARHGAP15
IL10RA

TG

FBLNS
RCAN2
DNASEIL3
FABP4
MAGEAS
ADCY1
GATA2
HLA-DRB4

ODZ3

XK
IFI44L
BST2
SERPINAS
LRRN3
ZFHX3
OAS2
CD302
ITM2A
Clorfl165
MS4A4A
ALDHIAI
MMP9

-0,0247
-0,0250
-0,0251
-0,0252
-0,0254
-0,0256
-0,0259
-0,0260
-0,0260
-0,0262
-0,0263
-0,0265
-0,0267
-0,0267
-0,0268
-0,0268
-0,0268
-0,0269
-0,0272
-0,0272
-0,0273
-0,0274
-0,0274
-0,0277
-0,0278
-0,0278
-0,0284
-0,0285
-0,0291
-0,0295
-0,0295
-0,0297
-0,0298
-0,0299
-0,0300
-0,0302
-0,0303
-0,0309
-0,0309
-0,0311
-0,0317
-0,0318
-0,0320
-0,0325
-0,0326
-0,0326
-0,0334
-0,0334
-0,0337
-0,0340
-0,0344
-0,0344
-0,0345
-0,0345
-0,0350
-0,0353
-0,0356
-0,0357
-0,0369
-0,0380
-0,0381
-0,0382
-0,0384
-0,0385
-0,0390
-0,0396
-0,0398
-0,0400
-0,0405
-0,0406

-0,0408
-0,0408
-0,0410
-0,0416
-0,0418
-0,0427
-0,0431
-0,0433
-0,0433
-0,0438
-0,0441
-0,0441
-0,0444
-0,0444




EYA4
PTPRC
MAGEAL0Q
HOXC10
GZMB
DYNCII1
LYZ
ADM
POPDC3
SPP1
DGKB
HTR2C
FAM69A
PCSK2
GASI
AMPH
GPX1
RALYL
G0S2
LOC100133662 /// RPS4Y 1
GABRP
CALB2
KIF3B
PPPIRIA

(CCL3 /// CCL3LI /// CCL3L3 /// LOC728830

TTTY15

LCK

IGKC

DUSP4

IGL@ /// IGLC2 /I IGLV2-14
LOC100130100

XIST

CSAG2 /// CSAG3
TWIST1

LOC100130216 /// USP9Y
LRRC37A /// LRRC37A2
INAV3

AMIGO2

CILP
INDN
EIFIAY
INEBL
CD48
CTSZ
YIPF5
FBLN1
ERBB4
AMFR
ADRB2
CCR7
CD3D
IL7R
ACHE
ASPN
EIF31
CXCL9
RAMP3
NDUFS7
ZBTB38
MPHOSPHS
MAGEA3
HSD3B2
CCL21
CREBS
MAGEAL
SV2B
ZNF652
IGL@
PDE10A
CDHI18
DENND2D
PTPRK
PMAIP1
FABP4
ERC1
LOXLI1
OAS2
TCLIA
PEG3

IGH@ /// IGHA1 /// IGHA2 /// IGHV3OR16-13 /I/

LOC100126583
NPY

CD52
CTAGIA /// CTAGIB

0,0105
-0,0104
0,0103
-0,0102
-0,0102
-0,0101
-0,0101
-0,0101
-0,0100
-0,0100
0,0100
0,0099
0,0099
-0,0098
-0,0098
0,0097
-0,0096
0,0095
-0,0094
0,0094
0,0093
0,0089
-0,0089
-0,0088
-0,0086

0,0085
0,0085
-0,0085
-0,0085
-0,0084
-0,0084
-0,0084
-0,0083
-0,0080
0,0078
0,0078
-0,0078
-0,0078

-0,0077
-0,0076
0,0076
0,0076
-0,0074
-0,0074
0,0074
-0,0073
0,0072
-0,0072
0,0072
0,0072
0,0072
0,0071

0,0071

-0,0071
-0,0070
0,0069
0,0069
0,0068
-0,0067
-0,0067
-0,0067
-0,0067
0,0066

-0,0063
0,0061

-0,0060
0,0059

-0,0058
-0,0057
0,0056

0,0054

-0,0054
-0,0054
-0,0054
0,0053

0,0051

-0,0051
-0,0051
0,0051

0,0051

-0,0050
0,0048
0,0048

GNG12

EFNB2
MAGEA9 /// MAGEA9B
ISL1

LRRN3

KALI1

NELL1
SERPINAS
ANGPTL7
TF127

'TNFAIP6

MX2

PEG3

NKAINT
SLC4A8
RIMS3

MAFF
TBC1D30
HOXC4 /// HOXC6
CRH

GPC3

ABCG2
HSPAI2A
IFIT1

HBG!1 /// HBG2

MX1
ERBB2
SORBS1
NGFR
ENOX1
DAAM2
VIP
NDUFS7
PLXNA2
PAFAH1B3
PLLP
ADAMTS8
EDNRB

SLIT1
GFRA3
ITGB4
GATM
S100A6
CXADR
PON2
Clorfl165
FAMI14A1
MIA

LPL
CALB2
PRKCB
CNTN1
RPRM
MEG3
SNFILK
ETV1
CCDC68
TGFBR3
NPTX2
CUX2
SLCOICI
APBA2
COCH
RXRG
'TM4SF1
ZFHX4
SIX3
FNDC3B
SEMA3B
FZD2
FCGBP /// LOC100133944
COL21A1
ADRB2
MAGI1
COX7Al
CAPNG
GAS7
IER3
FBP1
PCP4

TSPANS
KCNE4
CELSR3 /// SLC26A6

-0,0094
-0,0091
-0,0091
0,0089
0,0089
-0,0088
-0,0088
0,0088
0,0087
0,0087
0,0086
0,0085
-0,0085
-0,0084
0,0083
-0,0080
-0,0080
0,0079
0,0078
-0,0078
0,0076
0,0074
-0,0073
0,0073
-0,0073

0,0073
0,0072
0,0072
0,0072
0,0072
0,0071
-0,0070
0,0069
-0,0069
0,0068
-0,0067
0,0066
0,0066

0,0066
-0,0065
-0,0065
0,0064
-0,0064
-0,0062
0,0062
0,0062
0,0061
-0,0061
0,0060
0,0059
0,0059
-0,0059
-0,0058
-0,0055
-0,0055
-0,0055
0,0055
-0,0054
0,0053
-0,0049
0,0048
-0,0048
0,0048
0,0047
0,0047
-0,0047
0,0047
0,0047
-0,0047
0,0047
-0,0047
-0,0046
0,0046
0,0043
0,0043
0,0043
-0,0041
-0,0040
0,0038
-0,0037

0,0035
0,0034
0,0033

CNTNAP2

DCN

IFIT1

AMPH

ATP1A3

MS4Al

FAMI15A /// FAM115B
EPHAS

RAB3B

EVI2B

TCEAL2

RIMS3

GNAOI

ADRB2

INEBL

TCLIA

MAGEAL0Q

'VSNL1

RALGPS1

AHNAK2

CIR

CHDS

DPP6

MS4A6A

IGH@ /// IGHAL /// IGHA2 /// IGHV3OR16-13 ///
LOC100126583
LOC100133233 /// TRAF3IP3
CXorf57

ALDOC

ISG15

IGL@

AKR1C2

NPFF

ATP6VI1G2

IF127

REEP1

SLCI8AIL

SCN3B

IGK@ /// IGKC /// IGKV3-20 /// IGKV3D-11 /// IGKV3D-15

CAMK2B
CNTN1
HCLS1
PCDH7
AKS
FAM69A
IFITM 1
SYT17
PTGER4
CTNND2
SLCISA2
PTGDS
POU2AF1
ACHE
CXCL9
AMIGO2
COPG2IT1
SERPINBY
ADAMDEC1
DENND2D
IGKC
GNG3

LEF1
PPPIRIA
LOC652493
HOXC4 /// HOXC6
BAI2

LYZ
FAMSC
GFRA3
CHST1
PRPH
SNX10
ATP8A2
ZFHX4
GABBRI1 /// UBD

HLA-DRA
IL7R

-0,0445
-0,0446
-0,0448
-0,0449
-0,0452
-0,0453
-0,0454
-0,0455
-0,0456
-0,0457
-0,0459
-0,0462
-0,0462
-0,0463
-0,0464
-0,0466
-0,0466
-0,0470
-0,0470
-0,0471
-0,0474
-0,0476
-0,0476
-0,0485
-0,0489

-0,0494
-0,0499
-0,0500
-0,0502
-0,0502
-0,0503
-0,0509
-0,0509
-0,0510
-0,0518
-0,0521
-0,0523
-0,0526

-0,0526
-0,0527
-0,0532
-0,0532
-0,0532
-0,0534
-0,0541
-0,0543
-0,0544
-0,0546
-0,0547
-0,0552
-0,0552
-0,0553
-0,0557
-0,0561
-0,0562
-0,0564
-0,0565
-0,0566
-0,0570
-0,0572
-0,0574
-0,0575
-0,0575
-0,0579
-0,0582
-0,0584
-0,0584
-0,0585
-0,0598
-0,0607
-0,0608
-0,0610
-0,0618
-0,0620
-0,0624
-0,0630
-0,0630
-0,0637
-0,0646
-0,0654

-0,0657
-0,0659
-0,0662




ZKSCAN1 0,0047 |ERBB3 40,0032 |ECELLI 00666
BMP7 0,0047 |PLCEL 20,0031 |MAGEAI2 40,0670
ZFHX4 0,0046 |GPM6B 0,0030 |MAB2ILL 20,0672
CALY 0,0044 |DKFZPS86H2123 0,0030 |7 20,0673
TRBC /// TRBC2 /// TRBV19 0,0038 |PTPRZI 20,0030 |PEG3 /// ZIM2 20,0678
SPOCK2 40,0037 |FGF13 0,0029 |TRIM22 00680
ENTPD4 /// LOXL2 0,0037 |PAWR 0,029 |CRIP2 20,0683
JARIDID 0,0035 |PLEKHA4 40,0029 |CD3D 40,0688
MAGEB2 0,0034 |ADAMTSI 20,0029 |MX1 20,0688
TRBCI 0,0031 |MPZ 20,0028 |CIS 00690
LOC100133233 /// TRAF3IP3 0,0030 |MATN2 20,0028 |CCR7 20,0692
HOXC4 /// HOXC6 0,0029 |HRASLS3 0,0028 |ALDHIA2 0,0696
PCP4 20,0028 |STARDI3 20,0027 |RAMP3 20,0697
SEMA3E 0,0027 |ASPA 0,0026 |FAIM3 40,0700
MAGEAS 0,0026 |C7orf16 20,0026 |IGL@ /// IGLC2 /// IGLV2-14 20,0704
IGHM 0,0026 |MYTI 0,0025 |RGST 20,0704
NHLH2 0,0026 |MTIM 0,0024 |FAM70A 20,0707
DDX3Y 0,0026 |HTR2C 0,0023 |TUBB4 20,0711
OGDH 0,0025 |ADM 0,0021 |PTPRC 20,0712
PSPH 40,0024 |MICALL2 20,0019 |MAGEA6 20,0715
SLC17A6 0,0023 |BST2 20,0018 |LY6H 20,0725
ZNF91 0,0023 |ST6GALNAC2 20,0018 |DNM3 00730
HTR3A 0,0023 |MAGEAS 20,0017 |OSBPL3 20,0736
ACTAI 0,0022 |CPEB1 0,0016 |CDs2 20,0737
svac 20,0022 {SOX10 20,0016 |SELL 20,0743
AKR1C2 0,0021 |DBH 0,0016 |CTorfl6 20,0747
FAM70A 0,0021 |MEX3D 0,0015 |NAV3 20,0752
MFAP4 0,0020 |ATP1A2 0,014 |CTSH 20,0759
HISTIH2AC 0,0020 |ATP8A2 20,0014 |HLADMA 20,0768
FAIM3 40,0020 |SASHI 0,0014 |MAGEA3 20,0769
MAGEA? /// MAGEA2B /// MAGEAG 20,0019 |MAOB 0,0014 |CD48 20,0793
CRIP2 0,0018 |NOL4 20,0013 |[DYNCIII 40,0795
LOC348162 /// LOC642799 /// LOCT29602 0,017 |LDLR 0,0013 |IGHM 20,0798
PLACS 0,0014 |VGLL3 0,0013 |ZFPM2 40,0808
LOC652493 20,0014 |RHBDF1 20,0013 {LOC100130100 20,0818
DLKI1 20,0014 |MAGEB2 20,0011 |FXYD7 40,0826
PRND 0,0012 |SERPINA3 20,0011 |CACNA2D3 40,0826
PIK3R1 0,0010 |HMG20B 0,0011 |LTB 40,0835
CSGALNACT! 0,0008 |SERPINEI 0,0010 |PRKCB 20,0844
GATAG 0,0008 |PDGFA 20,0010 |DARC 20,0844
RIT2 0,0007 |EXYDIL 20,0010 |CALY 20,0854
MAGEAI12 40,0007 |CSorf4 0,0009 |TRBCI /// TRBC2 //f TRBV19 20,0881
PCDHS 0,0006 |GDAPILI 20,0009 |cCL21 20,0883
GABBR!1 /// UBD 40,0006 |ZFHX3 0,0009 |IGK@ /// IGKC 40,0896
FBP1 20,0006 |AKRIC2 20,0008 |ABLIM3 20,0913
MS4AI 40,0005 |AQP1 0,0007 |SPOCK2 40,0928
MAGEA9 /// MAGEA9B 0,0004 |ITGA6 0,0007 |HLA-DQAI // HLA-DQA2 40,0956
POU2AFI 0,0003 |TG 0,0007 |C3 40,0957
HMOX!1 0,0003 |COL9A3 0,0005 |TRBCI 00966
MAGEA4 40,0002 |PRPH 0,0005 |NTRKI 40,0977
SELL 20,0002 |GPRI26 0,0004 |IL7 20,1004
CD36 0,0001 |CX3CR1 0,0002 |IGH@ // IGHGI /// IGHG2 /// IGHM /// IGHV4-31 0,1007
CHODL 0,0001 |FOSL2 20,0002 |JUP /// KRT19 20,1071
ZNF365 0,0000 |HSPAG 0,0002 |CCL19 20,1245
CNRI 0,0000 |RALGPS1 20,0001 |XIST 20,1336
C variables (present in both data sets)

A2BP1

ABCAS

ABCBI

ADAMDECI

ADAMTS1

ADRB2

AHNAK2

AKAP7

AKR1C2

ALDHIA2

ALDOC

AMIGO2

AMPH

ANGPTL7

APOD

ARHGAP15

ASCLI

ASPA

ASPM

ASPN

ASSI

ATF3

ATP6V1G2

BAG3

BIRCS

BUBIB

C1s

C3




C4A/// C4B
C7
C7orfl6
CACNA2D3
CALBI
CALY
CCL18
CCL19
CCL2
CCL21
CCNBI1
CCNB2
CD163
CD48
CD52
CDC20
CDH18
CDHI19
CENPF
CFH

CGA
CKS2
CNTNAP2
COBL
COPG2IT1
COX7Al
CPEBI
CRH
CRISPLD2
CRYAB
CTGF
CTNNALI
CUX2
CXCL14
CXCL2
CXCL9
CYR61
DBH

DCN

DDC
DDX3Y
DIRAS3
DLGAPS
DLK1
DNASEIL3
DPP6
DTL
DYNCII1
EFEMP1
EIF1IAY
EPB41L3
EPB4114B
[EPHAS
EYAI

F12
FAIM3
FAM64A
FAM69A
FAM70A
FGF13
FOS

GABBRI1 /// UBD
GABRB1

GAL

GINS2

GIAL

GPM6B

GPR22

HBAI /// HBA2
HBB

HBG1 /// HBG2
HLA-DMA
HLA-DQALI /// HLA-DQA2
HLA-DRA
HLA-DRB4
HOXC4 /// HOXC6
HRASLS3
HSD3B2

HSPA6

IFI44L




IGF2

IGH®@ /// IGHA1 /// IGHA2 /// IGHV3OR16-13 /I/
LOC100126583
IGH@ /// IGHG1 /// IGHG2 /// IGHM /// IGHV4-31

IGHM
IGK@ /// IGKC
IGL@ /// IGLC2 /I IGLV2-14
L7

118

INSM1
JARIDID
JUP /// KRT19
KCNK3
KIF15
KIF20A
KIF2C
KIF4A
LGI1
LOC100133662 /// RPS4Y 1
LYZ
MAB21L1
MAB21L2
MAGEA10
MAGEAL
MAGEA3
MAGEA4
MAGEAG
MAGEA9 /// MAGEA9B
MAL
MAOB
MATN2
MCM2
MEIS2
MELK
MET
MGC39900 /// TMSL8
MIA
MLF1IP
MMP12
MMP9
MTIE
MT1X
MX1
INAV3
NCAN
NDN
INEBL
NHLH2
NMU
INOL4
INPY
NR4A2
NT5SDC2
NTRK1
NUSAP1
ODZ3
OLFML2A
P2RXS5
PBK
PDGFRA
PLACS
PLAT
PLP1
PMP2
POSTN
POU2AF1
PRAME
PRC1
PRKCB
PRNP
PTGDS
PTTGI
RAB3B
RALYL
RAMP3
RBP4
RCAN2
RELN
RGS7
RRM2
S100A8
S100B
SCN3A
SELL
SEMA3B




SERPINA3
SERPINAS
SERPINFI1
SIX3
SLC18AL
SLCI8A2
SMC4
SNFILK
SOX10
SPOCK2
SPP1
SRPX

SST
ST6GALNAC2
ST6GALNACS
STC1
SV2B
SV2C
TACI
TCLIA
‘TFAP2B
TG

TH
THBS4
TNS3
TOP2A
TPX2
TRBC1
'TRBCI /// TRBC2 /// TRBV19
TRIP13
TWIST1
TYMS
UBE2C
VIP
VSNLI
XIST
ZFPM2
ZNF804A
ZNF91
ZWINT

Column 1-6: Variables (genes/probe-sets) and their PCA loadings for Principal components 1, 2, and 3 (PC1, PC2, PC3) in data-set 1 and 2 (De Preter and
McArdle/Wilzén respectively). Common variables: Genes/probe-sets that were present in the PCA analysis of both data-sets.



